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Ergebnisse Zuchtwertschéatzung

DE 03 613 95606 Mary-Ann
HB-Nr.: Rasse: SBT Geschlecht: weiblich Druckdatum: 14 Apr. 2021
Orig.Name Mary-Ann Geb.-Dat.: 10 Juni 2019 Schéatzdatum: 07 Apr. 2021

Besitzer: Rust,Anemolter, Lange Dorfstr. 50, 31592 Stolzenau

VVV NL 755898903

Abstammung ( VV  DE 05 389 20253 Supershot
\" US 3138483358 DG Charley
Merryguy
DE 03 613 95606 MVV US 72254526
Mary-Ann [ Yoder
( MV  US 143189741
M US 3139672230 Bandares MMV US 72044077
Band 7234 [ .
Kingboy
Teil- und Gesamtindizes
| 5 5 Funktionale Merkmale
ZW dGW gZW ZW! dGWz gZW3
RZG 141 150 151 KON 107 106 108
Rz€ 2222 2211 KVd 103 105 105
RZM 122 150 150 TGd 101 101 101
RZE 111 117 116 RZKd 102 102 102
RZS 111 101 101 RzD 103 108 108
0 MVH 104 106 108
RZN 112 113 115 BCS 102 84 85
RZR 107 106 108 RZKalberfit 101 93 93
RZKm 110 115 116
Milchmerkmale Gesundheitsmerkmale
zZw! dGW? gzw?3 zZw! dGW? gzw?3
Milchmenge 780 2127 2119 RZEuterfit 105 102 102
RZKlaue 103 110 110
Fetimenge 40 69 70 DD control 104 114 113
Elwelﬁmenge 26 69 68 RZRepro 104 112 111
Fettgehalt 0,09 -0,12 -0,11 RZMetabol 106 111 111
EiweiBgehalt 0 -0,03 -0,03 RZGesund 13 17 116
Exterieur
64 76 88 100 112 124 136
dGW? | | | | | | gzZw’3
GroBe Klein 128 _ 128 groB
Milchcharakter wenig 118 _ 116 viel
Korpertiefe wenig 115 _ 113 viel
Starke schwach 103 . 103 stark dGW?  gzw?
Beckenneigung anst. 92 - 92 abfallend RZE 117 116
Beckenbreite schmal 120 _ 119 breit Milchtyp 118 116
Hinterbeinw. steil 101 100 gewinkelt Kt’)rper 112 112
Klauenwinkel flach 102 100 steil Fundament 106 104
Sprunggelenk gefillt 102 1 101 trocken Euter 107 108
Hinterbeinst. n.aufBen 104 . 103 parallel
Bewegung schlecht 103 . 103 gut
Hintereuterhdhe tief 116 ] 118 hoch
Zentralband schwach 110 _ 109 stark I korwentioneller ZW
Strich vorne auBen 95 . 96 innen 2 direkt genomischer Wert
Strich hinten auBen 97 ' 98 innen 3 genomisch kombinierter
Vordereuteraufh. lose 102 . 102 fest ZW = offizieller Zuchtwert
Eutertiefe tief 102 . 103 hoch
Strichlange kurz 88 - 88 lang
Genetische Merkmale
BraSp BLAD RotF VRC HornSt KK HH1 HH2 HH3 HH4 HH5 HH6 CDH BK
BYN BLF RDF VRF pp AB H1F H2N H3F H4F H5N H6F CDF A12



